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EREEEAFGER X
FI0Hy . LEHEESE

1 EHE

SN/T 4877 MA M AE T REBRKME SR EZEHERE FHEEBLLAHE NEEE
WBRE MRS AERE SRR BRIERE B SRS RSN E R RERE RS R KR
BWRE AT HREERE K DNA R,

A5 AT AR R ORI T L S B T AR T B L R AL B R T R B A A
FEER EREBRENE A REERENE EOERRE MRS K SEBREN T &
BB W W K DNA P85 0 25 F e 5 190738 L o pr B8 SRAE 5% .

2 M| AxH

T30SO T A SO B R AR AR AT AR . FLJR T H A9 51 R SO AT B A9 AR & BT AR 3
. FURATE H 80951 F S H o8 RUAR (R 46 i A 9 18 Bl 3 38 I F 4 S0«

SN/T 1131 K G5 5 8 T ARG 8 2 58 T

SN/T 1135.6  Th ¥ 2 4k 1 i 18 K v % 58 T ik

SN/T 2080 BRI HEFEH B #0328 2 58 i

SN/T 2474 R EFEE RN LA F2O6 PCR Al 5 i

SN/T 2617 4 Az Ji 85 9 1 6 5 45 8 vk

SN/T 2756 THEEREEEHE

SN/T 2759 FERBKFE M R % 8 ik

SN/T 3403 REEBKEEEFE

3 ARIEMEX

THIAREFE SGE HF A
3.1

DNA £7% DNA barcode

EMEARBARZYF N SRR FRBERN .5 8 AR E DNA F B,
3.2

GRERMEECEANWEBITE ][ EE mitochondrial cytochrome ¢ oxidase subunit [ ,CO [

Sopi B F A L R A 13 AN E ARSI E T, COT B FB IR A SRS, FF 5K 500 bp~
700 bp, HAE R EBE DNA KL, t 2 R 4R 1 A DNA KB A E.
3.3

AERFEREFREEXF %]  internal transcribed spacer;ITS

EEZAEY S BREE DNA 2 b 2ol (k5 B B 5 2 A 40 #9 8] BR X4 n, HEEFE A FHIN 57 5] 37
KA - Hh e FMIBRIX 18 S 2 AR KA MR X 1(1TS1),5.8 S B[, ##E R A B X 2(1TS2) ,

28 S EEHNMAH B FEFF] . AERE REREXZFEET 18 StDNA 5.8 SrDNA 128 S rDNA 2 ja #Y X
1
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B, 1TSS A1 ITS2 fE R AR i X, 32 50 R PR 88 18 R (R e /D, 5 4 7% X S0AH bb EL AT 3o bl B A A1 4 2
TFEFf P 9 AN () bk 2 8] 5 JBE A < o T 76 50 B R0 18] A7 AE AR K B 28, R B AR K B9 7 31 2 5, RERS 4R it
TR B R GE2E 4 B B e A AT g A R

4 REMBEEELRER

¥ % : Phytophthora cambivora (Petri) Buisman
PO R BACORE

24 . Phytophthora erythroseptica Pethybridge
P A DREEREAR
¥4 : Phytophthora fraga
4 A RO R
# 4% . Phytophthora fragariae
P A MR ERERE
24 . Phytophthora hibernalis Ca
P ML EER
24 . Phytophthora later
PO TR TR
¥4 : Phytophthora medi
P HEEERER
224 : Phytophthora phaseoli T
H XA RLETRE
224 : Phytophthora ram
o304 HE R PR SE A T
24 . Phytophthora soj
PXA REERRE
2245 . Phytophthora syr
T T HEEBRE
2 HAL - 3 5 (Chromi?
HFRENEREFELHES L

et J.M.Duncan

eld

ythiales) , J§ Z #} (Pythiaceae) .

5 AERE

EH COT MM ITS F BifE A 11 M2 % a9 DNA RIE S H il i Xt i 3 % 52 49 DNA #E47
PCR y i &= ¥ J5 . | Fl DNA Z BB HEEAY F T ESHEE (BOLD) v EREEAELED
DNA Z 655 84 B2 5 NCBI %048 FE He xR 48 7 71 UL BE 0 & 0

6 FEMNFEESIKA

6.1 {UsFiEHE
HETHEES BEXER .4 CHKIEKSE .PCR YV AL HE O EBRE A2 B0 BI85 8 ik
B R R G
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6.2 XH

Z, B CTAB B . =8 B4 .PCR TagDNA B 48 .PCR Taq 2 Wi .dNTP,DNA FRic¥ .k
BB Ak ,
7 BM5%¥E

7.1 DNA RS54k

Sof BB AT WO B R BT AR 37 CTAB ik x4 36 41 DNA g9 82 BUJ5 35 V6 WL B 5% Bl DNA &
ERAEE . REFT —20 CIKHE

7.2 DNA £¥ 1K E PCR ¥ i

A FLE MG #E4T CO T BB ITS K BFF3l % O L F.

7.3 F3aHh

W FF 45 528l BioEdit &4 115
M5 F 5 . #IH BOL
LRAEEE X COT FEFEF11TS

Y . X 0 PR OE R 1) I PSS R R R A IR &

DNA % JE 5% ¥ 4% /% 5 NCBI 7

8 HRAE

8 PE NCBI %4l e A v [ R 2
AT LA A 4 R AR, 11

ITS 1 CO I FHIK BEEKF 50
A EAY DNA KB EIEE S
KREEE ITSMCOT XEES
EHE R AR,
SN/T 3403.SN/T 1135.6 SN/

2617 .SN/T 2756 ,SN/T 1131,
Tk T RA K.

9 BERRE

9.1 HRRF

AHELBE V8 BEFEE A 15 CHRETRF MR EBMELBA V8 REREFRET.
2 CTERK—AEG ARMEERR EHLMAKRFEE—80CRRE.

9.2 HRIEREAMRE

56 B 1) LI 1T SR B <A A A SR IR R 28 LIt 18], SE R A IR ) M T IR A R AR R R LR AR
MEZARET . PCR &R I A R IkE R B P9 7 247 s 7 301
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M R A
(3T P B 3R
BEMHREF IR

Al ZEBBRE

MG J® (Citrus spp.) ¥ 9. 1 & #8 (Citrus sinensis (L.) Osbeck) . i #& ( Citrus sinensis (L.)
Osbeck) .1 F (Citrus reticulata) . #7 8 (Citrus limon (L.) Burm. f.) %, it 8] & 3 & #l ( Capsicum
annuum L.) T i (Lycopersicon esculentum 1..) fifi F (Solanum melongena L.) % 5 (Malus pumila
Mill.) (B3 (Rosa) | #t % (Rhododendron) . % Bk ( Sesamum indicum L.) 414k (Carthamus tinctorius
L. M 5E#2 (Agathis australis Salisb.) , 4 E# (Chamaecy paris lawsoniana ) % ,

A2 XEREBRE
KE (Glycine maz (L. )Merr),
A3 EERKBEERE
BB (Acer platanoides) AEH A ZE (Andromeda fioribunda) ,Bk | % (Castanea sativa) , K §E #

(Casuarina equisetifolia ) . 35 T (Chrysanthemum cinerariifolium) . BX 71 # J& (Erica spp.) . IlI E #&
(Fagus sylvatica) .78 7% F (Rubus idaeus) .JAM 35 (Senecio cruentus )%

A4 DREDBABRE

L% (Solanum tuberosum) ,

A5 TEEERHE

W& & W Fr (Citrus limon (L. ) Burm.f. ) \ [ #8 (Citrus sinensis (L. ) Osbeck) %, 4 0] A EFEH
(Malus pumila) L J& (Pyrus),Z & (Prunus L.).#: 8% (Rhododendron simsii Planch.), % T #&
(Syringa oblata Lindl.) \FH#E Bk (Cerasus avium (L. )Moench.) | g k1= (Amygdalus Communis Vas) .
E A T (Rubus idaeus) \FGHERL(Pyrus communis L. ) L S —2 KB E (Oleaceae ) B9 %5, N T 4 Fp
K RER B % [ 1L 4% (Crataegus 1. ) 18 77 (Alnus japonica) BRI 2 01 (Ligustrum lucidum ) F1ig
A (Quercus alba 1. )%,

A6 EEBREOLORE

M E R (Fragaria X ananassa Duch.) . % H & (Rubus loganobaccus.Bailey) , A T$#:#a] U113
P A Z B E W FL potentilleae # JLANJBFE ) U % (Rubus corchorifolius) %,
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A7 HERERBRE
+5 35 1YW BE (Rubus corchorifolius) (2238 09 3% 510 % H % (Rubus loganobaccus Bailey) 5§,

A8 EMEBRERE

FAERRIE B (Actinidia chinensis) 2B R B HERE (Actinidia deliciosa) . 3 1€ (Catharanthus ro-
seus) ZL ¥ (Chamaecyparis formosensis) . 3% [E i #8 (Chamaecy paris lawsoniana) . H 4~ i #1 (Chamae-
cyparis obtusa) 55 BIA (J uni perus horizontalis) |11l B #: (Kalmia latifolia) .£1 " £ 8 ( Photinia X
fraser:) Kt #8 (Rhododendron sp.) M £ G425 (Taxus brevifolia) UM (Platycladus orientalis) 5§,

A9 HEREREREA

B R BrMEWE (Actinidia deliciosa) , E W G (Cicer arietinum) . BF 8 % N (Daucus carota) . B 75
(Medicago) % & 15 (Medicago sativa) .#1 .5 (Onobrychis viciifolia )%,

A0 RKEESFHE

Fl & & ( Phaseolus lunatus )., B 3t ( Brassica juncea ). ¥ W& ( Hevea brasiliensis ). & 7
(Lycopersicon esculentum) ¥ b ,(Raphanus sativus) \\LIFE JL(Sandoricum indicum ) 3 F (Solanum

melongena) 91 & (Viguna unguiculata subsp.sesquipedalis)%f,
AN BREERE

e 3Bl B M R (Quercus agrifolia) | ¥ 88 (Quercus chrysolepis) %5 460 ¥ (Lithocar pus densi-
fiorus) . KL BEFE R B R B B BE W (Arbutus menziesii) (LN M AE B (Arctostaphylos manzanita) . 5§
K (Pieris fioribunda and Pieris) A L B BB (Acer macrophyllum) , 2.2 FH i 1N Z & (Lonicera
hispidula) 5§, £ M & B 8 i W £ o W (Aesculus californica ), 1 # & 11 B # (Umébellularia
californica) , A FL ) FE AL (Pseudotsuga menziesii var.menziesii) , f2 5 i) b FE L 42 (Sequoia sem per-
virens) » IIZR B L ZK & (Camellia spp.)%.
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Mt F B
GRIEMMR)
HFE A DNA $l &

B.1 DNA %I &

SR ARMLT 121 °C .30 min B K E K 180 CT#HM KB 1 h.

MEEFREE b HIE 100 mg £ 4 e
R .

B0 A K V8 B R SC IR

B BN A 4 mL Fi# s CTAB i

5 min, &g 3 min~5 min &%
— K.
M=% 4 mL, {BHEAFES 1 min, K
HANE, BRESRE—20 CHE 15 mj

4 °C,12 000 g BE.L> 15 min, /L
A 50 pL~100 pL KE =

000g B> 15 min, B 7 W 2% &

70 7000 TV WA L Ve 3 U, T AL T

B.2 DNA iR R 4 &l E
FAAZ R 1143 BT 5 DNA fY 4l B 5 ok B . 40 3L #1280 nm 4b By WY AE , T B BRI

af BEAR B R AT .
DNA 4} ff = 0D,/ ODss,
DNA ¥ Bf =50 X OD., (pg/
PCR % DNA ¥ #i 89 OD.s,/
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W F C
(IRSEM M R)
ITS EEEFI COl ERAY K=
C.1 PCR
C.1.1 s3|#FE%

ITS FE:ITS1:.CTTGGTCATT
ITS4: TCCTCCGETT

CO I #MH :OomCoxl-Levup: TC
OomCoxl-Levlo: CYTCHGGRTGWC

Cl2 HHEEEREH

3744 5T 09 AR K «
10X PCR ZE W worererrrrenernnnnns
2.5 mmol/L dNTPS -
BIFIBI4 (10 pmol /L) weeeeeenes
JEH S (10 pmol/L)  seeeeeeerceeecnnneceinnnees 1 ulL
5 U/pl Taq &
BEHR DNA coovesrernutiinmennnaeiniens
#dEEKE -
S AL 7K AR 25 B % R B
ITS ¥ 34 RN T H:95 ‘CH
90 s, ILIF3F 35 W, A 72 CHE
COL¥HRMERF N5 CH
1 min, EAFFF 35 W IGH )5 72

W.EBMERER 2K,
ny55 DCiEJ( 40 5972 °CE{$

in,55 CiB k 1 min,72 C%E

C2 MrFS5F5IE

P PE 2 1 U BIS SR R Uk 4B, B i B BE 2 DNA B i 8 8 B [ iz 38 77 £ [l e 4tk , R A #
BEE B AU DNA #EfTE B0 . WFE514 5 PCR ¥ #5 | 9AHE #1700y .
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M % D
(HLE 1 B 3%
REHRESEF

D.1 EEBEKFHE

ITS F3 (OOMYA2023-10.COI-5P| HQ643179) .
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCCACTTAGTTGGGGGCTAGTCCCG
GCGGCTGGCTGTCGATGTCAAAGTTGACGGCTGCTGCTGTGTGTCGGGCCCTATCATGGC
GAGCGTTTGGGTCCCTCTCGGGGGAACTGAGCCAGTAGCCCTTATYTTTTAAACCCATTC
TTGAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTT
CAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAA
TGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGT
TAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACATCAAACTTGGCTCTCTTCCTTCCG
TGTAGTCGGTGGATGGGGACGCCAGACGTGAGGTGTCTTGCGGGTGGTCTTCGGGCTGCC
TGCGAGTCCCTTGAAATGTACTGAACTGTACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGT
TGGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCCAGTCGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAA
TGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGAC
GTTCTTCCTGCTGTGGCGGTACGGATCGGTGAACCGTAGCTGTGCGAGGCTTGGCCTTTG
AACCGGCGGTGTTGGTCGCGAAGTAGGGTGGCGGCTTCGGCTGTCGAGGGGTCGATCCAT
TTGGGAACTTGTGTCTCTGCGGCGCGCTTCGGTGTGCTGCGGGTGGCAT/

COTI F%1(OOMYA2023-10.1TS| HQ708248) .
TTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGTACAACTTTATCACTTTTAATTAGAA
TGGAATTAGCACAACCTGGTAATCAAATTTTAATGGGAAATCATCAATTATATAATGT
AGTTGTAACTGCACATGCTTTTATAATGGTTTTCTTTTTAGTTATGCCTGCCTTAATT
GGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTGCCTTTAATGATTGGTGCTCCAGATATGGCTTTTC
CACGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTTTATTATTATTAGTTTCA
TCAGCTATTGTTGAATCTGGTGCGGGTACAGGTTGGACAGTTTATCCACCATTATCAAG
TGTACAAGCACATTCAGGACCTTCAGTAGATTTGGCAATTTTTAGTTTACATTTAACAG
GTATTTCTTCATTATTAGGTGCTATAAATTTTATTTCAACTATTTATAATATGAGAGCT
CCAGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTGTATTAATTACAGCATT
TCTTTTATTATTAACTTTACCTGTATTAGCGGGAGCAATTACAATGTTATTGACTGATA
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCTTCTGGGGGGGGAGATCCTGTACTATATCA
ACATTTATT/

D2 DHRBBRBH4BHRER

ITS F%](OOMYA2031-10.1ITS| HQ643228) ;
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCTTTTTAAATTGGGGGCTTCCGTC
TGGCCGGCCGGTTTTCGGCTGGCTGGGTGGCGGCTCTATCATGGCGACCGCTTGGGCCTCG
GCCTGGGCTAGTAGCGTATTTTTAAACCATTCCTAATTACTGAATATACTGTGGGGACGA

8
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AAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCG
ATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCG
AAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTC
CGTACACTAAACTTGGCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGCGCAGATGT
GAAGTGTCTTGCGGCTGGTCTTCGGTCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACTACACTGT
ACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGCTGGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCATGT
CGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTT
GGCTTCGGCTGAACAGACGCTTATTGGGTGCTTTTCCTGCTGTGGCTGGATGGACTGGTG
AACCGTAGCTGTGCTAGGCTTGGCGTTTGAACCGGCGGTGTGGTGCGAAGTAGGGTGTCT
GTTCCGGCGTAAGCTGGGGTGGACGAGGGTCGATCCATTTGGGAAACGTTGTGTGCGCTT
CGGCGCGCATCTCAT/

CO I FH(OOMYA2031-10.COI-5P| HQ708292.11) .
AATCATAAAGATATTGGGACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCGGGTGTTGTTGG
TACAACATTATCTCTTTTAATCCGAATGGAATTAGCACAGCCAGGTAATCAAATTTTTA
TGGGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACCGCCCATGCTTTTATTATGGTTTTCT
TTTTAGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATAG
GTGCTCCTGATATGGCGTTTCCACGTATGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCACCAG
CATTATTATTATTAGTTTCTTCAGCTATCGTTGAATCAGGAGCAGGTACAGGTTGGACTG
TTTATCCACCATTATCTAGTGTACAAGCACACTCAGGGCCATCAGTAGATTTAGCTATTT
TTAGTTTACATTTAACAGGTATTTCTTCGTTATTAGGTGCAATTAACTTTATTTCAACTA
TTTATAACATGAGAGCTCCTGGTTTAAGTTTTCATCGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTG
TATTAATTACAGCTTTTCTTTTATTATTAACGTTACCCGTATTAGCCGGAGCAATTACCA
TGTTGTTAACTGATAGAAATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCATCTGGTGGTGGTGATC
CTGTATTATATCAACATTTATT/

D3 EHFREBEALRFHE

ITS F3(OOMYA044-07.1TS| HQ643230) ;
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCCACTTAGTTGGGGGCCTGTCCT
GGCGGCTGGCTGTCGATGTCAAAGTTGACGGCTGCTGCTGTGTGTCGGGCCCTATCATGG
CGAGCGTTTGGGTCCCTCTCGGGGGAACTGAGCCAGTAGCCCTTTTCTTTTAAACCCATT
CTTGAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTT
TCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTA
ATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGT
TAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACATCAAACTTGGCTCTCTTCCTTCCGT
GTAGTCGGTGGATGGGGACGCCAGACGTGAGGTGTCTTGCGGGTGGCCTTCGGGCTGCCT
GCGAGTCCCTTGAAATGTACTGAACTGTACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGTT
GGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCCAGTCGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATG
GAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGACGTT
CTTCCTGCTGTGGCGGTACGGATCGGTGAACCGTAGCTGTGCGAGGCTTGGCCTTTGAAC
CGGCGGTGTTGGTCGCGAAGTAGGGTGGCGGCTTCGGCTGTCGAGGGGTCGATCCATTTG
GGAACTTGTGTCTCTGCGGCGCGCTTCGGTGTGCTGCGGGTGGCATCTCAA/

CO 1 FEF(OOMYA044-07.COI-5P| HQ708294) .
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AATCATAAAGATATCGGAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCGGGTATTGTTGGT
ACAACTTTATCACTTTTAATTAGAATGGAATTAGCACAACCGGGTAATCAGATTTTAATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTAGTTGTAACTGCACATGCCTTTATAATGGTTTTCTTT
TTAGTTATGCCTGCCTTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTACCTTTAATGATTGGT
GCTCCAGATATGGCTTTTCCACGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTT
TATTATTATTAGTTTCATCAGCTATTGTTGAATCTGGTGCGGGTACAGGTTGGACAGTTT
ATCCACCATTATCAAGTGTACAAGCACATTCAGGACCTTCAGTAGATTTGGCAATTTTTA
GTTTACATTTAACAGGTATTTCTTCATTATTAGGTGCTATAAATTTTATTTCAACTATTT
ATAATATGAGAGCTCCAGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTATTTGGTCTGTAT
TAATTACAGCATTTCTTTTAT 3 “TGGAGCAATTACAATGT
TATTAACTGATAGAAATTTA CTGGTGGGGGAGATCCAG
TACTATATCAACATTTATT/

D4 HERBERERE

ITS 3] (OOMYA2018-10.1TS|H
CCACACCTAAAAACTTTCCAC
CGGCTGGCTGTCGATGTCAAA
GCGTTTGGGTCCCTCTCGGGG
AATACTGAATATACTGTGGGGHE
AGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGA
ATTGCAGGATTCAGTGAGTCAT
TGGGAGTATGCCTGTATCAGT
GGTGGATGGGGACGCCAGAC
CCTTGAAATGTACTGAACTG
AGGCTGCCTGTCTGGCCAGT
TTCGATTCGCGGTATGGTTG!
GTGGCGGTACGGATCGGTGA
GGTCGCGAAGTAGGGTGGCG
CTCTGCGGCGCGCTTCGGTGTG

CO 1 F3H(OOMYA2018-10.COI-5
GAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGTACAACTTTATCACTTT
TAATTAGAATGGAATTAGCACAACCTGGTAATCAAATTTTAATGGGAAATCATCAATTA
TATAATGTAATTGTAACTGCACATGCCTTTATAATGGTTTTCTTTTTAGTTATGCCTGCC
TTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTACCTTTAATGATTGGTGCTCCAGATATGGCT
TTTCCACGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTTTATTATTATTAGTT
TCATCAGCTATCGTTGAATCTGGTGCGGGTACAGGTTGGACAGTTTATCCACCATTATCA
AGTGTACAAGCACATTCAGGACCTTCAGTAGATTTGGCAATTTTTAGTTTACATTTAACA
GGTATTTNTTCATTATTAGGTGCTATAAATTTTATTTCAACTATTTATAATATGAGAGCT
CCCGGTTTAAGTTTTCATCGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTGTATTAATTACAGCATTT
CTTTTATTATTAACTTTACCCGTATTGGCAGGAGCAATTACAATGTTATTAACTGATAGA
AATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCTTCCGGGGGGGGGGATCCTGTACTATATCAACAT
TTATTY

10

GTTGGGGGCCTGTCCTGG
CGGGCCCTATCATGGCGA
“TTTTAAACCCATTCTTG
AGATAGCAACTTTCAGC
.GAACTGCGATACGTAATGCGA
TGCACTTCCGGGTTAGTCC
-TCTECCTTCCGTGTAGTC
TCGGGCTGCCTGCGAGTC
TGACGTTGTTGGTTGTGG
CGTTTAATGGAGGAGTG
TGGACGTTCTTCCTGCT
CTTTGAACCGGCGGTGTT
CCATTTGGGAACTTGTGT
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D5 HEL4ERE

ITS FFHI(OOMYA176-07.1TS| HQ643241) ;
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCCTTTTAGTTGGGGGCTTCTGTTC
GGCTGGCTTTTGCTGGCTGGGCGGCGGCTCTATCATGGCGAGCGCCTGGGCCTTCGGGTCTG
AGCTAGTAGTCTTCTTTTAAACCCTTTCTTAAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGT
CTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGA
AGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATT
TTGAACGCATATTGCACTTCCGH i TR e GTATCAGTGTCCGTACA
TCAAACTTGCCTCCCTTCCTTC GTGCAGACGTGAAGTGT
CTTGCGATTGGTCTTCGGGCCG CAGAACGGTACTTCTCT
TTGCTCGAAAAGCATAATGGA TGGCAAGTCGGCGACTG
GTTTGTCTGCTACGGCGTTTAATGGAGGAA CGGTATGGTTAGCTTCGGCT
GAACAATGCGCTTATTGGATGTTTTTC GTAATGACTGGTGAACCGTAGC
TATGCAGGGATTGGCCTTTGAACTQ GTGAAGTAGAGTGGCGGTTTGGCGC
AAGCTGGGCTGTCGAGGGTCG 2 JTCTTGGCGGCTTCGGCTGTT
GGC/

CO I FF3(OOMYA176-07.CO
TTGTTGGTACAACTTTATCTC
TTTTTATGGGTAATCATCAATTATATAATGTTG
TTTTTTTTTNAGTTATGCCTGCT
TGATAGGGGCTCCANATATGGG
CTCCCGCTTTATTATTATTAG
GACAGTTTATCCACCTTTAT
ATTTTTAGTTTACATTTAAC
ACTATTTATAATATGAGAGC
TCTGTATTAATTACAGCTTT
ACTATGTTATTAACAGATAGA
GATCCCGTATTATATCAACATT

ACAACCAGGTAATCAAA
CTGCCCATGCTTTTATTATGG
ACTGGTTCGTNCCTTTAA
TAGTTTTNGGTTATTAC
GGAGCAGGTACTGGTTG
CTTCAGTAGATTTAGCT
AATTAATTTTATTTCA
TACCTTTATTTGTTTGG
TTTAGCAGGTGCAATT
GACCCCTCTGGAGGTGGT

D6 EMEERERFE

ITS 51 (OOMYA2141-10.1TS| HQ643262) .
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAAAACCCTTAGTTGGGGGCTTCTGTTC
GGCTGGCTTCGGCTGGCTGGGCGGCGGCTCTATCATGGCGAGCGCATGGGCCTTCGGGTCTG
AGCTAGTAGCCCTCTTTTTAAACCCATTCCTAAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAG
TCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGA
AGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATT
TTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACA
TCAAACTTGCCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGTGCAGACGTGAAGTGT
CTTGCGATTGGTCTTCGGGCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACAGAACTGTACTTCTCT
TTGCTCGAAAAGCATGACGTTGTTGGTTGTGGAGGCTGTCCGTGTGGCCAGTCGGCGACCG

11
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GTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTAGCTTCGGCT
GAACAATGCGCTTATTGGATGTTTTTTCTGCTGTGGCGGTAATGACTGGTGAACCGTAGC
TATGCAGGGCTTGGCTTTTGAACCGACGGTGTTGTGCGAAGTAGAGTGGCGGTTTGGCGC
AAGCTGGGCTGTCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAATTTGTGTTGGCAGCTTCGGCTGTTG
GCATCTCAA/

CO [ F¥(OOMYA2141-10.COI-5P| GU993901) ;
TATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGTACAACTTTATCTCTTTTAATTAGA
ATGGAATTAGCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATGGGTAATCATCAATTATATAATGTT
ATTGTTACTGCACATGCTTTTATCATGGTTTTTTTTTTAGTTATGCCCGCTTTAATTGGGG
GTTTTGGTAATTGGTTTGTACCTTTAATGATAGGTGCACCTGATATGGCTTTTCCACGTA
TGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTTTATTATTATTAGTTTCATCGGCTA
TTGTAGAATCTGGTGCAGGTACAGGTTGGACTGTTTATCCACCGTTATCTAGTGTACAAG
CCCATTCAGGACCTTCAGTAGATTTAGCTATTTTTAGTTTACATTTAACAGGTATTTCTT
CATTATTAGGTGCAATTAATTTTATTTCAACTATTTATAATATGCGAGCACCCGGTTTAA
GTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTGTATTAATTACGGCTTTTCTTTTATTAT
TAACGTTACCTGTTTTAGCTGGAGCAATTACCATGTTGTTAACCGATAGAAATTTAAATA
CTTCTTTTTATGACCCATCTGGTGGAGGTGATCCTGTATTATATCAACATTTA/

D7 BEREBRERHEA

ITS 3 (OOMYA1265-08.1TS| HQ643271) :
CCACACCTAAAAACTTCCACGTGAACCGTATCACCCTTTAAATTGGGGCTTCCGTCTGGCCG
GCCGGCTTTCGGCTGACTGGGTGGCGGCTCTATCATGGCGACCGCTTGGGCCTCGGCTTGG
GCTAGTAGCTTCTTTTAAACCCATTCCTAATTACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCT
CTGCTTITAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGA
ACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTG
AACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACAATA
AACTTGGCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGCGCAGATGTGAAGTGTCTT
GCGGCTGGTCTTCGGTCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACTAAACTGTACTTCTCTTTG
CTCGAAAAGCGTGACGTTGCTGGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCATGTCGGCGACCGGTT
TGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAA
CAGACGCTTATTGGGTGCTTTTCCTGCTGTGGTGGGACGGACTGGTGAACCGTAGCTGTAC
TAGGCTTGGCGTTTGAACTGGCGGTGTGGTGCGAAGTAGGGTGTCTGTTCCGGCGCAAGCT
GGGGTGGGCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAAGTTGTGTGCGCTTCGGCGCGCATCTCAA/

CO I F#(OOMYA1265-08.COI-5P| HQ708326) .
AATCATAAAGATATTGGGACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCCGGTATTGTAGGT
ACAACATTATCCCTTTTAATCCGAATGGAATTAGCACAACCTGGTAATCAAATTTTTATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACTGCTCACGCTTTTATCATGGTTTTCTTC
TTAGTTATGCCCGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATAGGT
GCTCCTGATATGGCATTTCCACGTATGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCCCCGGCAT
TATTATTATTAGTTTCTTCTGCTATTGTTGAATCTGGTGCTGGTACTGGTTGGACCGTTT
ATCCACCATTATCTAGTGTACAAGCACACTCAGGACCTTCAGTAGATTTAGCTATTTTTAG

TTTACATTTAACAGGTATTTCTTCATTATTAGGTGCAATTAATTTTATTTCAACTATTTA
12
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TAATATGAGAGCACCTGGTTTAAGTTTTCACAGATTACCCTTATTCGTTTGGTCTGTATT

AATTACAGCTTTTCTTTTATTATTAACCTTACCGGTATTAGCTGGAGCAATTACTATGTT

GTTAACTGATAGAAATTTAAATACTTCGTTTTATGATCCATCAGGTGGAGGTGATCCAGT
ATTATATCAACATTTATT/

D8 XERERA

ITS J#%] (OOMYA189-07.1TS| HQ643309) :
CCACACCTAAAAACTTTCCACGTGAACCGTTTCAACCCAATAGTTGGGGGTCTTACTTGGC
GGCGGCTGCTGGCTTTATTGCTGGCGGCTACTGCTGGGCGAGCCCTATCAAAAGGCGAGCG
TTTGGGCTTCGGTCTGAGCTAGTAGCTTTTTTATTTTAAACCCTTTACTTAATACTGATTA
TACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTA
GGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCA
GTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGAAGTATGCCTG
TATCAGTGTCCGTACAACAAACTTGGCTTTCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGAGGAGATGC
CAGATGTGAAGTGTCTTGCGGTTGGTTTTCGGACCGACTGCGAGTCCTTTTAAATGTACTA
AACTGTACTTCTCTTTGCTCCAAAAGTGGTGGCATTGCTGGTTGTGGACGCTGCTATTGTA
GCGAGTTGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTAATGGAGAAATGCTCGATTCGTGGTAT
GGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGGTGATTTTCCTGCTGTGGCGTGATGGACT
GGTGAACCATGGCTCTTTAGCTTGGCATTTGAATCGGCTTTGCTGTTGCGAAGTAGAGTGG
CGGCTTCGGCTGCCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAATGTTGTGTACTTCGGTATGCATCTC
AA/

CO I %I (OOMYA189-07.COI-5P| HQ708359) :
AATCATAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTGTTGTTGGT
ACAACATTTTCTCTTTTAATTAGAATGGAATTAGCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACCGCACATGCTTTTATTATGGTTTTCTTT
TTAGTTATGCCTGCTTTAATCGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATAGGT
GCTCCGGATATGGCTTTTCCTCGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTGCCTCCTTCTT
TATTATTATTAGTTTCTTCAGCTATCGTTGAATCTGGGGCTGGTACTGGTTGGACAGTTT
ATCCACCATTATCTAGTGTTCAAGCACATTCAGGACCTTCTGTAGATTTAGCTATTTTTAG
TTTACATTTATCAGGTATTTCTTCTTTATTAGGTGCTATTAATTTTATTTCAACAATTTA
TAATATGAGAGCTCCTGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTATGGTCTATATT
AATTACTGCATTTCTTTTATTATTAACTTTACCTGTACTAGCTGGGGCAATTACTATGTT
ACTAACTGATAGAAATTTAAATACTTCATTTTATGATCCATCAGGTGGAGGTGATCCAGT
ATTATATCAACATTTATT/

D.9 #HREFEFE

ITS JF3(OOMYA246-07.1TS| HQ643339) ;
CCACACCTAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAAAACCCTTAGTTGGGGGCTTCTGTTCG
GCTGGCTTCGGCTGGCTGGGCGGCGGCTCTATCATGGCGAGCGCTTGAGCCTTCGGGTCTG
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AGCTAGTAGCCCACTTTTTAAACCCATTCCTAAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAG
TCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGA
AGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTT
TGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACAT
CAAACTTGCCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGTGCAGACGTGAAGTGTC
TTGCGATTGGTCTTCGGGCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACAGAACTGTACTTCTCTT
TGCTCGAAAAGCATGACGTTGTTGGTTGTGGAGGCTGCCCGTGTGGCCAGTCGGCGACCGG
TTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTAGCTTCGGCTG
AACAAYGCGCTTATTGGATGCTTTTTCTGCTGTGGCGGTAATGACTGGTGAACCGTAGCT
GTGCAGGGCTTGGCTTTTG AGAGTGGCGGTTCGGCGCAA
GCTGGGCTGTCGAGGGTCG GGCGGCTTCGGCTGCTGGCA
TCTCAA/

COT F3(OOMYA246-07,COI-5P| HQT70
AATCATAAAGATATTGGAACTTTA
ACAACCTTATCTCTTTTAATTA
GGTAATCATCAATTATAT
TTAGTTATGCCTGCTTTAA
GCTCCAGATATGGCATTTC
TATTATTATTAGTTTCATC
ATCCACCTTTATCAAGTGTACAAGCACATTY
TTTACATTTAACAGGTATTT
TAATATGCGAGCTCCTGGT,
AATTACAGCTTTTCTTTT
ATTAACTGATAGAAATT
GTTATATCAACATTTAT

AGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGT
GCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATG
ACTGCACATGCTTTTATCATGGTTTTTTTT
TGTACCTTTAATGATAGGT
TTGGTTATTACCTCCGGCTT
TGGTACTGGTTGGACAGTTT
i T TCTGTAGATTTAGCTATTTTTAG
TAATTTTATTTCAACTATTTA
TTATTTGTTTGGTCTGTATT
sCTGGTGCAATTACTATGTT
CAGGCGGAGGTGATCCTGT

D.10 XEEERE

ITS F%](OOMYA1311-08.1
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACAAGTAGTTGGGGGCCTGCTCTGTG
TGGCTGTCTGTCGAGTCAAAGTCGGCGGCTGGCTGCTGTGTGGCGGGCTCTATCATGGCGA
TTGGTTTGGGTCCTCCTCGTGGGGAACTGGATCATGAGCCCACTTTTTAAACCCATTCTTAA
ATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCA
GTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAA
TTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTG
GGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACATCAAACTTGGCTCTCTTCCTTCCGTGTAGTCGG
TGGATGGAGACGCCAGACGTGAGGTGTCTTGCGGCGTGGCCTTCGGGCTGCCTGCGAGTCC
CTTGAAATGTACTGAACTGTACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGTTGGTTGTGG
AGGCTGCCTGTATGGCCAGTCGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTG

GTGGCGGTATGGCTGGTGAACCGTAGCTGTGTGAGGCTTGGCTTTTGAACCGGCGGTGTTG
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TTGCGAAGTAGGGTGGCGGCTTCGGCTGTCGAGGGTCGATCCATTTGGGAACTCTGTGTTG
TCTCTGCGGCTTGCTGCGGAGGTGGCATCTCAA/

CO [ F3(OOMYA1311-08.COI-5P| HQ708397) .
AATCATAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGT
ACAACTTTATCACTTTTAATTAGAATGGAATTAGCACAACCAGGAAATCAAATTTTAATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTAGTTGTAACTGCACACGCTTTTATCATGGTTTTCTTT
TTAGTTATGCCTGCTTTAATCGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATTGGT
GCTCCAGATATGGCTTTTCCTCGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTT
TATTATTATTAGTTTCATCTGCTATTGTTGAATCTGGTGCTGGTACTGGTTGGACTGTTT
ATCCACCATTATCAAGTGT sTAGATTTAGCAATTTTTA
GTTTACATTTAACAGGTAT AATTTTATTTCAACTATTT
ATAATATGAGAGCCCCTGG TTATTTGTTTGGTCTGTAT
TAATTACAGCATTTCTTTTATTATTAACT AGCTGGTGCAATTACTATGT
TATTAACTGATAGAAATTTAAATAC ATCCATCTGGTGGGGGTGATCCAG
TATTATATCAACATTTATT/

D.11 THEEEBRFRE

ITS F%](OOMYA2020-10.
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGT
TGGTCTGGCTTCGGCTGGATTG GGCGY
CTGGAGCTAGTAGCCCACTT,
AAAGTCTCTGCTTTTAACT,
ATGAAGAACGCTGCGAACT,
ATTTTGAACGCATATTGC
ACATCAAACTTGGCTCCC
TGTCTTGCGACTGGGCTTC

CCCTTTTATTGGGGGCTTCTGTC
*GCGACCGCTCTGAGCTTCGGC

I TGAACAAACTGTGGGGACG

ATGTCTAGGCTCGCACATCG
GATTCAGTGAGTCATCGAA
TGCCTGTATCAGTGTCCGT
GGGATGCACAGACGTGAAG
ATGTACAGAACTGTACTTC
TCTTTGCTCGAAAAGCGTT GCCTGTGCGGCAAGTCGGCGA
CCGGTTTGTTAACTGCGGCGT ATTCGCGGTATGGATGGCTTCG
GCTGAACTGACGCTTATTGAGTACTTTTCCTGCTGTGGTGGTACGAACTGGTGAACCGTAG
CTGTGTTTGGCTTGGCTTTTGAACTGGCGATGTGGTGCGAAGTAGAGTGACGGTTGTTCCG
GCGCAAGCTGGAGTGACTGTCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAATTTTGTGTCTGTGCGACT
TCGGTTGCGTGGGCATCTCAA/

COT 3 (O0OMYA2020-10.COI-5P| HQ708410) .
AATCATAAAGATATTGGGACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCAGGTATTGTTGGT
ACAACATTATCTCTTTTAATTCGAATGGAATTAGCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACGGCACACGCATTTATAATGGTTTTCTTC
TTAGTTATGCCTGCTTTAATCGGTGGTTTTGGTAATTGGTTCGTTCCTTTAATGATTGGT
GCTCCAGATATGGCCTTCCCACGTATGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCAT
TATTATTATTAGTTTCATCTGCAATTGTAGAATCTGGTGCAGGTACTGGTTGGACAGTTT
ATCCACCATTATCAAGTGTACAAGCCCACTCAGGACCTTCAGTAGATTTAGCAATTTTTAG
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TTTACATTTAACAGGTATTTCTTCATTATTAGGTGCAATTAATTTTATTTCAACTATATA
TAATATGAGAGCTCCAGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTATGGTCTGTATT
AATTACAGCTTTTCTTTTATTATTAACATTACCTGTTTTAGCTGGTGCAATTACAATGTT

ATTAACAGATAGAAATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCATCTGGTGGGGGTGATCCTGT
ATTATATCAACATCTATT/
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